
Cas	
  d'étude:	
  la	
  maladie	
  d'Alzheimer	
  
Figure	
  1:	
  hippocampe	
  (en	
  rouge).	
  

Figure	
  3:	
  étude	
  de	
  liaison	
  géné;que.	
  	
  La	
  par.e	
  du	
  haut	
  montre	
  le	
  pédigrée	
  d'une	
  famille	
  où	
  se	
  transmet	
  l'Alzheimer.	
  Les	
  
pa.ents	
  sont	
  marqués	
  en	
  noir.	
  La	
  par.e	
  du	
  bas	
  schéma.se	
  l'origine	
  (paternelle,	
  maternelle)	
  du	
  chromosome	
  21.	
  Les	
  
chromosomes	
  noirs	
  et	
  blancs	
  proviennent	
  d'événements	
  de	
  recombinaisons.	
  Source:	
  Goate	
  et	
  al.	
  (1991)	
  Segrega3on	
  of	
  a	
  missense	
  
muta3on	
  in	
  the	
  amyloid	
  precursor	
  protein	
  gene	
  with	
  familial	
  Alzheimer's	
  disease.	
  Nature,	
  349,	
  704–706.	
  

Figure	
  2:	
  le	
  pep;de	
  beta-­‐amyloïde.	
  Gauche:	
  Le	
  précurseur	
  traverse	
  la	
  membrane	
  du	
  
neurone.	
  Il	
  peut	
  être	
  clivé	
  (coupé)	
  à	
  différents	
  endroits	
  par	
  des	
  enzymes	
  spécifiques	
  
(secrétases).	
  Droite:	
  Structure	
  3D	
  du	
  pep.de	
  résultant	
  du	
  clivage.	
  

Figure	
  4:	
  étude	
  d'associa;on	
  à	
  échelle	
  génomique.	
  L'axe	
  horizontal	
  correspond	
  la	
  posi.on	
  génomique,	
  où	
  chaque	
  
chromosome	
  est	
  indiqué	
  par	
  une	
  couleur	
  spécifique.	
  Chaque	
  point	
  correspond	
  à	
  un	
  marqueur	
  de	
  type	
  "single-­‐nucleo3de	
  
polymorphism"	
  (SNP).	
  La	
  	
  posi.on	
  ver.cale	
  indique	
  la	
  significa.vité	
  de	
  l'associa.on	
  entre	
  un	
  SNP	
  et	
  la	
  fréquence	
  de	
  la	
  maladie.	
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